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	生物信息学Perl语言培训（零基础初级班） | “

 HYPERLINK "http://ewebmail.mail.126.com/js5/read/readhtml.jsp?ssid=nKGicivgWhr4JxVkbyg3wiqPshy%2fBlI47fHFzSM%2bhfA%3d&mid=29:1tbiHRguA0ihbKnGHgAAsc&color=008810&font=15" \l "02" \t "_blank" 论文发表所需的图表处理实用技能”研讨班 
“实用生物信息学”研讨班 | 宏基因组分析专题研讨班

	
Perl语言作为绝大多数生物信息学工作者首选计算机语言之一，具有功能强大，跨平台运行，操作简单高效等特点，且有巨大的第三方代码库CPAN作支持，十分适用于生物信息研究。北京市计算中心生物计算事业部，针对生物学、医学、农学等背景的且有从事生物信息学研究工作人员的需要，特开设Perl语言零基础初级班。 
欢迎您报名参加！ 

主办单位：北京市计算中心，生物计算事业部 
举办地点：北京，北京市海淀区丰贤中路7号北科产业3号楼 
培训时间：2013年6月16~19日 
报名截止：2013年6月15日 

培训内容及安排： 
日期 
时间 

授课题目 

授课内容 

第一天 

09:30-10:00 

生物信息学与Perl语言概述 

概括介绍生物信息学背景与Perl语言的概念及特点 

10:00-10:20 

软件安装与运行环境调试 

Perl语言解释器、编辑器安装，Perl程序运行测试 

10:20-12:00 

基本操作与基本概念 

DOS、Unix命令行操作基本命令； 
Perl语言基本变量与操作符 

13:30-16:00 

基本变量 

变量、字符串赋值、基本运算上机练习 

第二天 

09:30-12:00 

基本语法结构 

判断结构；循环结构；上机练习 

13:30-16:00 

数组及应用 

数组的概念及用法；上机练习 

第三天 

09:30-11:00

文件与文件夹操作 

文件的读入与输出；文件夹操作；练习 

11:00-12:00

二维数组与hash表及应用 

二维数组概念、关联数组(hash表)概念及用法；上机练习 

13:30-16:00

常用函数及子程序 

常用Perl语言基础函数学习； 
子程序概念与应用；上机练习 

第四天 

09:30-12:00

正则表达式及生物信息学Perl程序实例 

Perl特色功能正则表达式学习与应用；生物信息学实例程序学习；上机练习 

13:30-16:00

Bioperl简介、CAPN简介、常用生物信息学数据库与软件简介 

Bioperl简介与安装；Perl第三方代码库CAPN简介；常用生物信息学数据库简介、数据类型与应用；常用生物信息学软件数据格式及软件应用简介 

（此表仅供参考，授课内容以实际授课为准）

【培训特色】 
无需任何计算机语言基础 
深入简出，内容精要实用 
结合生物信息学背景知识与实例讲授 
边学边练，个别辅导，力求实效 

【报名费用】注册费：2800元/人（含听课费、资料费、上机费、午餐，请自带笔记本电脑以备上机实践使用），主办方可协助安排入住酒店，住宿费用自理。 

【协办单位】 北京标凯科技有限公司 

【付费方式】 现金、支票、银行转账、银行汇款 
单位全称：北京市计算中心 账号：0200151819100023937? 
开户银行：中国工商银行股份有限公司北京永丰支行 
（汇款信息里备注上：“生物计算事业部——您的姓名”）

【报名优惠政策】 
1、开课前20天报名的学员每人可减少200元； 
2、3人以上团体报名的学员每人可减少200元； 
3、任意两班同时报名可减少300元； 
4、4+1团报，可免费赠送一个名额； 
5、4种优惠政策不能同时享受，只能享受其中一种，适用于所有培训班。 

【报名截止】2013年 6月15日

【联系咨询】 
张利英 010-59341771，18618295767，邮箱：zhangly@bcc.ac.cn QQ：2814500767 
员丽丽 010-59341773，邮箱：yuanll@bcc.ac.cn

点击下载报名回执表>>
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	多元化的表达方式是科学研究的一个不可或缺的辅助手段，科研结果的多媒体与图形化更是主要手段，将庞大抽象的文字与数据变为直观的图像、形象生动的动画，进一步提高科研效率与研究成果的影响力。科学期刊示意图和图片一般要求EPS、GIF、TIFF、PDF等文件以及JPEG图像文件,我们精心挑选了R、Cytoscape等最常用有效的软件。 
针对非英语国家的科研作者，通过对高影响力国际期刊主编及编辑的经验总结，帮助作者了解准备稿件及投稿过程中需要注意的事项，以提高国际期刊投稿命中率。同时通过介绍论文重要部分的写作注意事项，以及文章语法、引文格式等要求来帮助作者提高论文进入同行评审的机率以及发表率。
为了更好表达科研结果，让自己的图片有“生”有“色”， 提高国际期刊投稿命中率，提高论文可读性及科研成果呈现力度，提高进入同行评审的机率以及发表率，更快的将您的文章发表，请您来参加我们的培训研习班吧！ 

主办单位：北京市计算中心 
培训时间：2013.6.20~6.21 报名截止：2013年 6月19日 
培训地点：北京市海淀区丰贤中路7号北科产业3号楼 

培训内容及安排： 

培训课程安排表 

日期 
上课时间 
课程名称 
课程提纲 
第一天 

9:00 ～12:00

R软件制图（基础篇） 

如何用R绘制基本图形，了解R绘图的基本原理和基础语法 

13:30～17:00

Cytoscape 绘制生物分子交互作用网络图 

掌握生物分子网络的导入、构建及展示，常见插件的使用。 

第二天 

9:00 ～12:00

R软件制图（进阶篇） 

介绍R提供高级专用绘图软件包，绘制更加特定的图形，绘制更加定制化的图形 

13:30～17:00

国外期刊投稿以及写作和稿件准备注意事项 

目标期刊选择、重点部分写作、准备稿件注意事项、寻求写作帮助 

（此表仅供参考，授课内容以实际授课为准）

【讲师团队】 
来自在制图方面、国际期刊投稿、论文出版领域有丰富工作经验，与国际知名医学科技期刊出版社及学协会有着密切的联系讲课团队。 

【培训对象】 
对论文制图感兴趣； 
正在准备课题，希望在国际期刊上发表文章的科研作者； 
有兴趣了解国际期刊论文写作要求的学者； 
科研管理人员等。 

【报名费用】注册费：1800元/人（含听课费、资料费、上机费、午餐，请自带笔记本电脑以备上机实践使用），主办方可协助安排入住酒店，住宿费用自理。 

【协办单位】 北京标凯科技有限公司　 
查尔斯沃思（北京）信息服务有限公司(北京总部) 

【付费方式】现金、支票、银行转账、银行汇款 
单位全称：北京市计算中心 账号：0200151819100023937 
开户银行：中国工商银行股份有限公司北京永丰支行 
（汇款信息里备注上：“生物计算事业部——您的姓名”）

【报名优惠政策】 
1、开课前20天报名的学员每人可减少200元； 
2、3人以上团体报名的学员每人可减少200元； 
3、任意两班同时报名可减少300元； 
4、4+1团报，可免费赠送一个名额 
5、4种优惠政策不能同时享受，只能享受其中一种，适用于所有培训班。 

【请联系】张利英 010-59341771 ，18618295767，QQ号：2814500767，邮箱：zhangly@bcc.ac.cn
员丽丽 010-59341773, 18701529461 , 邮箱：yuanll@bcc.ac.cn 

点击下载报名回执表>>
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如您所知，近年来，以基因组科学为代表的研究工作和技术平台先后获得各项资助，如国家863计划、973计划、中国科学院知识创新工程、国家重大攻关项目、自然科学基金，等。为了辅助广大科研工作者掌握高通量测序技术原理、实验设计以及后期数据分析技能，北京市计算中心生物计算事业部举办“实用生物信息学”培训研习班。 

本次课程时间：2013.6.24-2013.6.28（周一到周五）
日期 

理论课程 

上机实习 

第一天 

第二代高通量测序技术及原理介绍（Solexa/Solid/454）

生物信息学基础 
生物信息学数据库构建应用

生物信息学导论

第二天 

基因组de novo测序与拼接 

基因组拼接组装（以细菌/病毒为例） 

第三天 

基因组重测序与数据分析 

基因组重测序数据分析实例 

第四天 

转录组测序与数据分析 

转录组数据分析实例 

microRNA测序与数据分析 

microRNA数据分析实例 

第五天 

宏基因组分析案例 

宏基因组分析实例 

(课程内容以实际授课为准)

授课教师：来自计算中心、军科院，多个海归博士，均在生物信息学领域有丰富的工作经验。 
实际实用：理论讲授和上机实习搭配，结合具体案例。 
精致小班：每班少于35人，可根据学员课前提出的工作需求调整课程内容。 
VIP待遇：培训后，仍可免费来我中心与生物信息专家一对一辅导。 
效果保障：至今已经成功举办多次生物信息分析专题培训，累计百余人次，广受学员好评。 

报名费用： 

报名种类

优惠对象

注册费①/折扣

赠送计算资源包月套餐②
A

在校学生（需学生证） 

4950元/9折 

1个月（价值3.5万元）+终身VIP会员③ 

B

工作人员 

5500元 

2个月（价值7万元）+终身VIP会员 

① 注册费含听课费、资料费、上机费和午餐（主办方可协助安排酒店）。请自带笔记本电脑用以上机实习。 
② 资源数量含16核、32G内存、100G存储空间, 有效期自培训结束后生效，有效期6个月。 
③ 所有学员自动成为VIP会员，永久享受生物计算分析服务9折优惠。 
优惠政策: 
1、开课前20天报名的学员每人可减少200元；
2、3人以上团体报名的学员每人可减少200元； 
3、任意两个班同时报名可减少300元； 
4、4+1团报，可免费赠送一个名额
4、4种优惠政策不能同时享受，只能享受其中一种，适用于所有培训班。 

报名截止：2013年 6月21日
请联系：张利英010-59341771 ，18618295767，QQ号：2814500767，邮箱： zhangly@bcc.ac.cn 
员丽丽 010-59341773, 18701529461 , 邮箱：yuanll@bcc.ac.cn
付费方式： 现金、支票、银行转账、银行汇款 
单位全称：北京市计算中心 
账 号：0200151819100023937
开户银行：中国工商银行股份有限公司北京永丰支行 
（备注：在汇款明细里加上“生物计算事业部——您的姓名”）
如需发票请注明发票抬头，培训结束后统一开具发票（培训费、注册费、会议注册费、技术服务费、信息服务费等），有其他特殊要求请声明。 

培训地点：北京市海淀区丰贤中路7号3号楼，北京市计算中心三层会议室 

协办单位: 北京标凯科技有限公司

点击下载报名回执表>>
----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- [TOP]
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计算中心生物部一直以来都以最前沿的课程、理论与实践相结合和高品质的服务为广大科研工作者提供全面的生物信息课程。 
为了解决科研工作者在宏基因组样品制备、数据分析、功能基因挖掘等的困扰，生物部特推出《宏基因组分析专题研讨班》。专业的讲课老师团队与您一起交流，解决您的困扰、探讨科研奥秘、拓宽科研思路、挖掘科学价值，欢迎您报名参加！ 

主办单位：北京市计算中心 
举办地：北京市海淀区丰贤中路7号北科产业3号楼 
培训时间：2013年7月15-17日
报名截止：2013年7月14日 

日起
时间 

授课题目 

第一天 
7.15日 

9:00-12:00 

宏基因学研究的发展和挑战 

13:30-16:30

宏基因组实验技术 

第二天 
7.16日 

9:00-12:00 

基于16s rRNA测序的宏基因组数据分析技术 

13:30-16:30 

基于shotgun测序的宏基因组数据分析技术 

第三天 
7.17日 

9:00-12:00 

宏基因组研究的难点1\2：宏基因组拼接\非拼接策略的数据分析 

13:30-16:30 

高通量测序在宏基因组学研究中的应用 

【注】：以上课程信息实际上课为准 

【讲师团队】 
来自计算中心、中国科学院北京生命科学研究院、中国地质大学等等，均在生物信息领域有丰富的工作经验。 

赵方庆 研究员/百人，中国科学院北京生命科学研究院2010年底被中国科学院北京生命科学研究院聘为“百人计划”研究员，主要研究方向为计算基因组学。现为中国科学院北京生命科学研究院计算生物学联合研究中心秘书长。目前在Nature, Genome Res, Nucleic Acids Res, Bioinformatics等国际刊物上发表研究论文30余篇。 

赵勇，中山医科大学医学博士，北京市海聚工程人才，生物计算事业部生物云总工程师。 

关翔宇，博士，硕导，中国地质大学（北京）。2008年获中国海洋大学理学博士学位。主持青年基金、中央基本业务费基金和国土资源部油田环境修复专项基金等，作为主要研究者参与国家自然科学基金面上项目多项以及水体污染控制与治理科技重大专项子课题等。研究方向：环境微生物宏基因组以及分子进化，主要为污染环境（包括病害）作用下的微生物群落结构及功能分析。目前在SCI刊物上发表学术论文多篇 

王金锋，博士，中国科学院北京生命科学研究院助理研究员，现就职于中国科学院北京生命科学研究院，主持中国科学院仪器设备功能开发技术创新项目，并作为主要研究者多次参与国家自然科学基金项目和863重大项目。研究方向为环境基因组数据信息分析与深度挖掘，内容包括环境因子作用下的微生物群落结构重建以及微生物组变化与人体健康/疾病的偶联关系。目前在SCI刊物上发表学术论文10余篇 

【收费标准】 
注册费：3500元/人，包括学费、资料费、上机费。培训期间可免费提供工作餐。可协助安排住宿，食宿费用自理。 

【优惠政策】 
1、开课前20天报名的学员每人可减少200元；
2、3人以上团体报名的学员每人可减少200元； 
3、4+1团报，可免费赠送一个名额
4、以上优惠政策不能同时享受。 

【请联系】 
张利英 010-59341771 ，18618295767，QQ号：2814500767，邮箱：zhangly@bcc.ac.cn 
员丽丽 010-59341773, 18701529461 , 邮箱：yuanll@bcc.ac.cn
【付费方式】现金、支票、银行转账、银行汇款 
单位全称：北京市计算中心 
账 号：0200151819100023937
开户银行：中国工商银行股份有限公司北京永丰支行 
（备注：在汇款明细里加上“生物计算事业部——您的姓名”） 
如需发票请注明发票抬头，培训结束后统一开具发票（培训费、注册费、会议注册费、技术服务费、信息服务费等），有其他特殊要求请声明。 

【协办单位】 北京标凯科技有限公司


